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A GENFREKVENCIA VALTOZASANAK VIZSGALATA
EGY KELET-MAGYARORSZAGI POPULACIO
(TURRICSE) EGY NAGYCSALADI AGANAK (M. GARDA)
HAT NEMZEDEKEN

Irta: BALOGH ERZSEBET
(Kossuth Lajos Tudomédnyegyetem Allat- és Embertani Tanszéke, Debrecen)

Bevezetés

Modern szemléletii populaciés genetikai vizsgalatokat elséként Csorsz Kdroly
végzett hazankban a Hajdu-Bihar megyei Tépe kozségben (Csorsz 1927).
Vizsgalatai két fazisra oszthaték, egyrészt torténeti demografiai kutatisra
(1751 —1926), masrészt a recens népesség vizsgalatara. A népességre vonat-
koz6 demografiai adatokbél a késGbbi genetikai statusz megallapitasiahoz a
népességet alkot6 nagycsaladok pedigréjét szerkesztette meg (66 nagycsalad).
A struktirat feltaré elézetes kutatasainak eredményei alapjan a normal,
valamint kéros jellegek o6roklodését és azok egymas kozotti dsszefiiggéseit
igyekezett megallapitani.

Csorsz Kdroly huméngenetikai kutatisai mellett az észak-magyarorszagi
Ivad helység relativ endogam népességén 1937-t6]1 végzett (BACKHAUSZ —
NEemESKERI 1961, WALTER — BAckBAUSZ — NEMESKERI — MERETEY 1967)
humanbiolégiai kutatasok kovetelményeinek megfelelGen terveztem és végez-
tem a turricsei sero-antropolégiai vizsgalataimat.

A Szabolcs-Szatmar megyei Turricse népessége, amint azt mar a korabban
elvégzett izonémia kutatas (NEMESKERI et. al. 1973) igazolta, a félig nyitott
(demi ouvert) endogam populaciék soraba tartozik. A 233 jelenleg é16 (1972-es
allapot) elemi csalad koziil legjelentGsebbek a Garda, Sebestyén, és Radpolthy
csaladok, amelyek 120 esetben fordulnak el§ (51,59,). A harom nagycsalad
koziil az izonémidban elsGsorban a Garda nagycsalad érdekelt, ugyanis a jelen-
leg é16 csaladoknal 90 esetben allapithaté meg a Garda csaladnév (38,69).
A Garda nagycsalad izoném tendenciaja lényegében egy elhatarol6dé sub-
populacié kialakuldsat jelenti.

A pedigre elemzése soran felmeriilt annak a lehetGsége, hogy olyan célzott
vizsgalatokat végezziink, amelyek médot nyijtanak a nemzedékrgl nemzedék-
re tortént valtozasok megallapitasara. Vizsgalataim az alabbi problémakérokre
kiiléniilnek:

1. Az altalam elvégzett sero-antropolégiai vizsgalat célja az volt, hogy a
jelenleg €16 és valasztott Garda nagycsalad M. Garda agara vonatkozéan az
ABO vércsoportrendszerre meghatarozasokat végezve, azok vércsoport feno-
tipus megoszlasara adatokat nyerjek.

2. A jelenben é1G és az emlitett M. Garda nagycsaladi ag harom, adott ese-
tekben négy nemzedékére tortént vércsoport-meghatarozasok alapjan a ma mar
nem él6 és ugyanezen, valamint a megel6zd és kovetkezd genericiok indivi-
dumainak genotipusait indirekt médon allapitsam meg.
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3. A célzott vizsgalat — amely a pedigre tagjainak figyelembevételét jelenti
— médot nyijtott arra, hogy nemzedékenként éllapitsam meg a génfrekven-
ciat, és hogy nyomon kévethessem a behazasodok altal okozott géngyakorisag

valtozasat.
Anyag és médszer

A serolégiai vizsgalatra kivalasztott M. Garda nagycsalad, azaz M. Garda L.
és P. Garda J. (XIX. szazadban élt szilGpar) patri- és matrilinearis leszar-
mazottait magaba foglalé pedigre az 1. abran lathaté. A korpedigre szerkesz-
tése mutatkozott a legmegfeleldbbnek, miutén attekinthetSen és szemlélete-
sen reprezentilja a Garda nemzetség vizsgalt M. Garda dgat. A bels6 korbe az
indité sziilé par M. Garda L. és P. Garda J. keriilt, s minden tovabbi kérre le
szarmazottaik egy-egy nemzedéke (II—VI. generacioig).
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1. Gbra: M. Garda L. és P. Garda J. osszes leszdrmazottjai
Fig. 1. All descendants of L. M. Garda and J. P. Garda
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M. Garda L. és P. Garda J. 208 leszarmazottja koziil 85 egyénre vonatkozéan
végeztem el a sero-antropolégiai vizsgalatot. Az 1. tablazat részletezi e nagy-

csaladi dghoz tartozé valamennyi egyén és a vizsgalt egyének nemzedékek
szerinti megoszlasat.

1. téblazat
Az M. Garda ag sero-antropolégiailag vizsgilt egyedeinek a sziama nemzedékenként

Table 1. Number of sero-anthropologically examined individuals by generations in the M.
Garda line

Vércsoport-meghatérozds tortént
Teiirnamsival Blood typing has taken place in
Nemzedék szadma Ebb.6l; lenleg él6k
Generation .ﬁ:;:ﬁ;,:{ Alive at present 0”“80, ‘ = Jelenleg €15k
N %-aban 9,-4ban
The pereentage of all The percentage of
descendants those alive
L 2 - o = =
II. 18 4 4 22,22 100,00
4] 12 56 46 24 42,85 52,17
IV. 89 85 41 46,67 48,24
Y 41 39 16 39,02 41,03
VI 4 4 — il —
Osszesen 210 178 85
Sum total
Il
Meghatarozott fenotipus
” . . Determined phenotype
S 1
Kovetkeztetett genotipus
E ? Concluded genotype
A vizsgglat idopontyaban mar
H nem élo szemely
. Person not alive any more at
the time of the examination
29
w.
B
V.
Vi

2. dbra: M. Garda Am. leszdrmazottai

Fig. 2. Descendants of Am. M. Garda
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2. tabldzat
Az ABO és Rh vércsoportrendszerek egyedi meghatirozasai
Table 2. Individual determinations of the ABO and Rh blood-group systems

A vizeghlt egyén

Meghatérozott vércsoport

Az ébra szédma,
amelyen
Betfijelzése mindazon dgaknak, a vizsgélt egyén

sorszama neme ABO | Rh* -
.?;laykt:;t.sm%v :ﬁ? in ' Nu:nbcr oj! the
E: idual D ined blood group which the examined iﬂdilﬂ-dl:i‘u" occurs | figure in which
the examin ed
number sex ABO system | Rh system individual oc curs
1. Q 0 pozitiv Am., Te., An., Ré., La., 2—-1.
férfidg male line
2. Q 0 pozitiv Am., Te., An., R6., La., 2—1.
férfidg male line
3. 3 0 negativ Am., Te., An., Ré., La., 2—1.
férfidg male line
4. ? 0 negativ La., férfidg male line 6., 7.
5. o) A pozitiv Te. 3.
6. ? A pozitiv Te. 3.
T Q 0 pozitiv Te. 3.
8. 3 0 pozitiv Te. 3.
9. Q A pozitiv Te. 3.
10. 3 0 negativ Te. 3.
11. Q 0 pozitiv Te. 3.
12. 3 B pozitiv Te. 3.
13. ? B pozitiv An. 4.
14. Q 0 pozitiv Ré. GH-
15. 3 A negativ Ré. 5:
16. 3 0 pozitiv Ré. S.
17. Q A negativ Ré. 5.
18. Q 0 pozitiv La., férfiag male line 6—17.
19. 1o} 0 negativ La., férfidg male line 6—1.
20. 3 0 negativ La., férfidg male line 6—17.
21. Q A pozitiv La., férfidg male line 6—17.
22, Q 0 negativ La., férfidag male line 6—1.
23. 3 B pozitiv La. 6.
24. Q 0 negativ La., férfidg male line 6—17.
25, e} A negativ a. 6.
26. Q B pozitiv La., férfidg male line 6—1.
217. 3 0 negativ La., férfidg male line 6—17.
28. 2 B pozitiv La., férfidg male line 6—17.
29. Q B pozitiv Am. 2.
30. 3 A pozitiv Am. 2.
31. o) A pozitiv Am. 2.
32. Q 0 pozitiv Am. 2.
33. ? 0 pozitiv Am, 2.
34. Q A pozitiv Te. 3.
35. 3 A pozitiv Te. 3.
36. Q 0 pozitiv Te. 3.
37. Q A pozitiv Te. 35
38. IS) A pozitiv Te. 3.
39. 3 A pozitiv Te; 3.
40. ? A pozitiv Te. 3.
41. 3 0 pozitiv Te. 3.
42. Q 0 negativ Te. 3.
43. Q B pozitiv An. 4.
44, Q 0 negativ An. 4.
45. Q A pozitiv An. 4.
46. 3 0 negativ An. 4.
47. Q 0 pozitiv Ré. 5
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2. tablizat folytatdsa — Table 2 (continued)

A vizsgdlt egyén Meghatirozott vércsoport Az ébra szédma,
amel
sorszdma | neme ABO ‘ Rh* Bet(ijelzése mindazon dgaknak, a vizlgilzee';yén
amelyeken a vizsgélt egyén pel pel
et s | Durmine i oy | 0y i o R | iy e
the examined
number l sex ABO system l Rh system individual occurs
48. 3 AB pozitiv Ré. 3.
49. Q 0 pozitiv Ré. 5.
50. 3 0 pozitiv Ré. S.
51. e 0 pozitiv Ré. 5.
52. 3 A pozitiv R6. 5.
53. S 0 pozitiv Ré. 5.
54, Q A pozitiv Ré. S.
55. Q 0 pozitiv La., férfidg male line 6—1.
56. 3 0 pozitiv La. 6.
57. 16) 0 pozitiv La., férfidg male line 6—17
58. ? 0 pozitiv La., férfidg male line 6—17.
59. Q A pozitiv La., férfidg male line 6—17.
60. Q A pozitiv La., férfidg male line 6—17.
61. 3 A pozitiv La., férfidg male line 6—7.
62. & B pozitiv La. 6.
63. e 0 negativ La. 6.
64. 3 0 pozitiv La., férfiag male line 6—1.
65. Q B pozitiv La., férfidg male line 6—17.
66. a3 B pozitiv La., férfidg male line 6—17.
67. Q B pozitiv La., férfidag male line 6—17.
68. 3 B pozitiv La., férfidg male line 6—17.
69. 1o} B pozitiv La., férfiag male line 6—17.
70. o) A pozitiv Am. 2.
71, ) A pozitiv Am. 2.
72. 3 0 pozitiv Am. 2.
73. 3 0 pozitiv Am. 2.
74. ) A pozitiv Te. 3.
75. %) A pozitiv Te. 3.
76. Q A pozitiv Te. 3.
4. Q A — Te. 31
78. ? A — Te. 3.
79. ? A pozitiv Te: 3.
80. Q A pozitiv Te. 3.
81. ? 0 — Te. 3.
82. 3 0 — Te. 3.
83. Q B pozitiv Ré. 5.
84. 3 0 pozitiv Ré. 5.
85. ? A pozitiv Ro. 5.

* A Rhesus-faktor értékelése jelen dolgozatban nem célom.
The consideration of the Rhesus factor falls beyond the scope of the present paper.

A vizsgalt személyek vércsoport-meghatirozasat a Hajdu-Bihar megyei
Tanéacs korhaza Vérellato Osztalyanak kozremiikodésével végeztiik. A vért
minden esetben kényokvénabél vettiik steril heparinos csGbe. Az ABO rend-
szer tipizalasa kétoldalas vércsoport-meghatarozasi médszerrel tortént, amely
az eredmények biztonsdgat szavatolja. A vizsgalt egyéneket az 1. dbran be-
satirozott korrel (2), ill. négyszoggel (3) jeloltem, és sorszammal lattam el
1—85-ig. A 2. tablazatban a sorszam és a nem mellett az ABO és Rh vér-
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3. @bra: M. Garda Te. leszarmazottai
Fig. 3. Descendants of Te. M. Garda

csoport-meghatéarozas eredményeit is feltiintettem; valamint azt is, hogy a
tovabbiakban még hanyadik abran és M. Garda L.—P. Garda J. melyik koz-
vetlen leszirmazottjanak pedigréjén szerepelnek a vizsgilt egyének.

Az 1. abra és a 2. tablazat alapjan egyértelmiien meg lehet allapitani, hogy
M. Garda L. és P. Garda J. kézvetlen leszarmazottairél készitett pedigrek
(2—7. abra) hogyan fiiggenek Ossze, azaz megkonnyiti a bonyolult csalad-
szovevény attekintését.
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4. dbra: M. Garda An. leszdrmazottai
Fig. 4. Descendants of An. M. Garda
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5. dbra: M. Garda Ré. leszarmazottai
Fig. 5. Descendants of Ré. M. Garda

~

Vizsgalati eredmények

Az elemzésre kivalasztott M. Garda L. és P. Garda J. sziilopar leszarmazottai-
nak az ABO vércsoportrendszeren beliil legjellegzetesebb vonasa a 0-feno-
tipushoz tartozé egyének nagy gyakorisiaga (47,060%,). Ez kovetkezik abbél,
hogy a kiindulési sziildpar gyermekei 0-vércsoportiak, és a leszArmazottak
koziil M. Garda La. hazastéarsa (T. P.) ugyancsak 0-vércsoportd; ennek kovet-
kezménye, hogy e hazaspir minden gyermeke O-fenotipusi (10 gyermek
szarmazott e sziilopartél és ezek koziil 5-nél volt elvégezhetd a vércsoport-
meghatarozas). A 3. tablazat tartalmazza az M. Garda L. és P. Garda J. le-
szarmazottainak ABO-vércsoport megoszlasat.

3. tablazat

M. Garda L. leszirmazottainak ABO vércsoport megoszlasa
Taple 3. Distribution of L. M. Garda’s progeny by ABO blood groups

Vércsoport Gyakorisig — Frequency
Blood u,
group N l %

A 31 36,47

B 13 15,29

AB 1 1,18

0 40 47,06
Osszesen — Sum total 85 100,00
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6. dbra: M. Garda La. leszdrmazottai

Fig. 6. Descendants of La. M. Garda

Behazasodas révén elég nagy silyt kapott az A-vércsoport (36,479%,), ke-
vesebb a B-csoporthoz tartozé (15,299,) és az AB-fenotipus minddssze egy
esetben fordul el (1,189%).

A tovabbiakban az M. Garda L. és P. Garda J. nagycsaladi ag génfrekvencia
valtozasara vonatkozé eredményeket részletezem. A 210 egyént magaba fog-
lalé nagyesalddi 4ghél meghatarozott 85 vércsoport fenotipushél kisérletet
tettem az elhalt vagy el nem érheté leszarmazottak, ill. el6dok genotipusanak
meghatarozasara. Ezt az ABO-vércsoportrendszer 6roklésmenetének ismereté-
ben végeztem (BERNSTEIN 1924).

A sziilgparok vércsoport-kombinaciéib6l meghatarozhaté a gyermek lehet-
séges vércsoportja. Ez a kovetkeztetés visszafelé is elvégezhetd, azaz a gyermek
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7. @bra: M. Garda L. férfidgi leszdrmazottai
Fig. 7. Descendants of the male line of L. M. Garda
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jellegeibdl eljutunk a sziilk vércsoport tulajdonsagaihoz. Ezért jelentdsek a
vércsoport vizsgalatok az igazsagiigyi orvostanban, valamint a szdrmazas-
megallapitasi perekben is (MALAN 1935; FEHER — Farkas 1956; REx—Kiss
1966). Az M. Garda L.—P. Garda J. sziil5par vizsgalt egyenesagi leszdrmazottai-
r6l (Am., Te., An., Ré6., és La. —leszarmazottak nevének szimboéluma) kiemelt
pedigreket szerkesztettem, majd végiil egy osszesitett férfidgi pedigren tiin-
tettem fel a meghatarozott fenotipusokat és a kovetkeztetett genotipusokat
(2., 3., 4., 5., 6., 7. abra).

A 4. tablazatban foglaltam 6ssze azon egyéneket, akiknek indirekt tton
hataroztam meg a vércsoport genotipusat; feltiintetve sorszimot, nemet, a

4. tabldzat
Az indirekt médon végzett vércsoport genotipus (AB0) meghatirozds eredményei
Table 4. Results of the indirect determination of blood group (AB0) genotypes

A vizsgélt egyén 1
Az ibra szdma,

sorEEkina | Gsine Kikovetkeztetett Betfijelzése mind dgaknal lyen az egyén

L v port-g ipus amelyeken az egyén szerepel szerepel
Examined individuals g gy o Sl b i oo o ool s Ji o ol
individual occurs
number ‘ sex ’
12 | 3 00, A0, BO Am. Te., An., Ré., La. 2—-1.
‘ férfidag — male line
2. ? 00, A0, BO Am. Te., An., Ré., La. 2—1.
‘ férfidg — male line

3 ’ 3 A0 Ré. 5.
4. 3 00, A0, BO An. 4.
5:? 3 Q 00, A0, BO An. 4.
6. Q 00, A0, BO An. 4.
T 3 00, A0, BO An. 4.
8.’ .2 00, A0, BO An. 4.
9. 3 00, A0, BO An. 4.
10. 3 00, A0 BO An. 4.
i 12 3 00, A0, BO An. 4.
12.} 3 00 La., férfiag male line 6—17.
13 3 00 La., férfidg male line 6—17.
14 3 00 La., férfidg male line 6—17.
15, Q 00 La., férfidg male line 6—1.
16.” 3 00 La., férfidg male line 6—1.
172 <) 00, A0, BO Am. 2.
18.° ? 00, A0, AA Te. 3.
19.° 3 A0, AA, AB Te. 3.
20.° 3 00 Te. 3.
21.° 3 00, A0 Ro6. 5.
22.? 3 00, A0 Ré. 5.
23 Q 00, A0 La., férfidag male line 6—17.
24. 3 00, BO La. 6.
25.° g 00, A0 La. 6.
26.° e 00, A0, BO Te. 3.
272 3 00, A0, BO An. 4.
28.° Q 00, A0, BO An. 4.
29.° Q 00, A0, An. 4.
30.° Q A0,BO Ré. S
31.° 3 00 Ré. 5.
32 3 00 Ré. S.
3322 Ie) 00 La. 6.
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lehetséges genotipusokat, valamint azt, hogy hanyadik dbrin és melyik koz-
vetlen leszarmazott pedigréjén szerepelnek.

A pedigrek alapjan a Hardy—Weinberg-szabily szerint (STErN 1968) az
I—IV-ik generaciéig terjedGen kiszamitottam a génfrekvencia valtozast az
ABO-vércsoportrendszerre. A szimitisha minden nemzedéknél csak a koz-
vetlen leszarmazottakat vettem figyelembe, mert a behdzasodasok altal tor-
tént génfrekvencia valtozas kell6 biztonsaggal igy kovethets. A mar az elGbbi-
ekben emlitett és kovetkeztetett genotipusokat csak akkor vettem be a sza-
mitasba, ha azok kézvetlen elddeinek, illetve utédainak fenotipusai ismertek
voltak. A genotipusokat sok esetben tobb alternativaban lehetett megallapi-
tani (az egyes alternativakat a szamitott értékek elGtt a, b, c, . . . stb. jelolés-
sel tiintettem fel). Ez utébbiakbél kévetkezden a szamitidst minden esetben
valamennyi kombinaciéra elvégeztem (5—11. tablazat). Az elemzések alap-
jaul vettem az M. Garda L. és P. Garda J. szil6par 85 leszarmazott és a nem-
zedékek soran behazasodott individumait — akiknek fenotipusa ismeretes;
33’ azon egyént, akik az I —VI. nemzedékhez tartoznak és genotipusukat in-
direkt iton hataroztam meg.

5. tablazat

M. Garda Am. leszdrmazottainak génfrekvencia valtozdsa
Table 5. Changes in gene-frequency of the progeny of Am. M. Garda

Nemzedék Génfrekvencia Gene-frequency
Generation =
To PA | qs
j & — — —
II. 1,000 0,000 0,000
II1. — — -
IV, a. 0,577 0,423 0,000
b. 0,000 1,000 0,000
(3 0,400 0,423 0,184
V. 0,707 0,293 0,000

6. tdblazat

M. Garda Te. leszirmazottainak génfrekvencia viltozasa
Table 6. Changes in gene-frequency of the progeny of Te. M. Garda

Nemzedék Génfrekvencia Gene-frequency
Generation
Ty | PA l 9B
1 8 — — —
II. 1,000 0,000 0,000
111. 0,707 0,293 0,000
IV, a. 0,655 0,345 0,000
b. 0,756 0,244 0,000
V. ‘a; 0,548 0,452 0,000
b. 0,447 0,553 0,000
c. 0,447 0,452 0,051
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7. tablazat
M. Garda An. leszdrmazottainak génfrekvencia véltozasa
Table 7. Changes in gene-frequency of the progeny of An. M. Garda

Nemzedék Génfrekvencia Gene-frequency

Generation
Ty I PA 9B
L — — —
II. 1,000 0,000 0,000
III. a. 1,000 0,000 0,000
b. 0,000 1,000 0,000
c: 0,000 0,000 1,000
Iv. 0,817 0,183 0,000
V. a; 1,000 0,000 0,000
b. 0,817 0,183 0,000
€ 0,877 0,000 0,183
d. 0,577 0,423 0,000
€. 0,577 0,000 0,423
0,577 0,183 0,183
g. 0,394 0,183 0,423
h. 0,000 1,000 0,000
8. tablazat

M. Garda Ré. leszdrmazottainak génfrekvencia valtozisa

Table 8. Changes in gene-frequency of the progeny of Ré. M. Garda

Nemzedék Génfrekvencia Gene-frequency
Generation
To I PA ] 9B
I. — — —
II. 1,000 0,000 0,000
III. 1,000 0,000 0,000
IV. a. 0,926 0,076 0,000
b. 0,845 0,155 0,000
C. 0,756 0,244 0,000
V. a. 0,707 0,183 0,087
b. 0,707 0,087 0,183
c. 0,577 0,183 0,183
d. 0,577 0,293 0,087
9. tablazat

M. Garda La. leszirmazottainak génfrekvencia viltozisa
Table 9. Changes in gene-frequency of the progeny of La. M. Garda

Nemsodik Génfrekvencia Gene-frequency
Generation
ST PA 98
s — — —
II. 1,000 0,000 0,000
10 18 1,000 0,000 0,000
IV, a. 0,686 0,093 0,196
b. 0,642 0,092 0,233
[ 0,642 0,126 0,196
d. 0,594 0,126 0,233
e, 0,594 0,160 0,196
£ 0,542 0,160 0,233
Ve 1,000 0,000 0,000




10. tdbldzat
M. Garda L. férfidgi leszdrmazottainak génfrekvencia valtozasa
Table 10. Changes in gene-frequency of the progeny of L. M. Garda

Nemzedék Génfrekvencia Gene-frequency
Generation
Ty I Pa ‘ 9B
L, — = =
IL. 1,000 0,000 0,000
III. 1,000 0,000 0,000
IV. a. 0,620 0,123 0,216
b. 0,555 0,168 0,216

11. tdblizar
M. Garda L. isszes leszirmazottainak génfrekvencia viltozasa
Table 11. Changes in gene-frequency of the whole progeny of L. M. Garda

Nemzedék Génfrekvencia Gene-frequency
Generation
To | PA ‘ 9B
I — — —
IL. 1,000 0,000 0,000
IIL. a. 0,954 0,046 0,000
b. 0,739 0,261 0,000
c. 0,739 0,047 0,202
IV. a. 0,753 0,146 0,085
b. 0,717 0,146 0,115
() 0,637 0,247 0,085
d. 0,615 0,229 0,115
e, 0,615 0,247 0,100
Y a. 0,722 0,248 0,022
b. 0,659 0,341 0,068
c. 0,552 0,410 0,022
d. 0,552 0,248 0,068

Amint arra mar az ABO-vércsoport fenotipus megoszlasanal utaltam, a vizs-
galt nagycsaladi 4gban a 0-fenotipus a leggyakoribb. Igy a 0-gén frekvenciaja
a legmagasabb minden ag valamennyi nemzedékében. Az elsd generaciéban két
egyén van, akiknek a vércsoport genotipusa a kovetkeztetés szerint 00, A0
és BO lehet, ugyanis harom megvizsgalt gyermekiik 0-vércsoportd. Igy a
méasodik generaciéban a 0-gén gyakorisaga 1,000. Ez az érték 0-vércsoport
fenotipusi behazasodas (T. P. hazastars) esetén valtozatlan marad a kovet-
kezd, azaz a harmadik generaciéban, ezt tapasztaltam M. Garda L. és P. Garda
J. La. fia és férfiagi leszarmazottainal. A 0-gén frekvenciaja a IV. nemzedék-
ben 0,542 értékre csokken.

A 0-gén mellett gyakori az A-gén, mivel az M. Garda nagycsaladi agba be-
hazasodottak nagyrészt A-vércsoport fenotipusiak. Legritkabb a B-gén, Te.,
és Ré. utédainél négy generacién at be sem keriilt (3., 5. tablazat).

M. Garda L. — P.Garda J. dsszes leszarmazottainak génfrekvencia valtozasat
egy egységben vizsgilva (11. tablazat) megallapithatjuk, hogy a géngyakori-
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sagok nemzedékrgl nemzedékre valtoznak, egyre nagyobb eltérést mutatva
a kiindulasi értéktsl. Mig az r, a I1. generaciéban 1,000, addig az V. generacio-
ban 0,722—0,552 kozotti értéket vehet fel. S ennek megfelelGen a p, és qg
értékek is lényegesen megvaltoznak a nemzedékek soran.

A géngyakorisagok valtozasinak tobb oka lehet: immigracié, szelekeié, mu-
tacié, gén drift (Boyp 1950; STerN 1968).

A Garda subpopulécié, valamint a tirricsei populacié esetében a gén drift
dominal. Mindezt alatdmasztjak Tirricsére vonatkozé eddigi ismereteink és
vizsgélati eredményeink. Tirricse kiskozség a Szamoskézben, kozel a Tir és
az Oreg-Tir osszefolyasahoz. A populacié 6si telepiilésii, keletkezése legkésébb
a XIII. szazad elejére tehetd. Izolacigjat a XIX. szazadig fennallt hidro-
geografiai viszonyok hataroztik meg (Maksar 1940).

A mar a bevezetGben is emlitett izonémia vizsgalat megallapitotta, hogy a
tiarricsel populaciéban az észlelt izonémia a véletlenszeri parvalasztéassal szem-
ben magasabb értéket adott, ugyanis a parvalasztas iranyitott. Az izoném
parok rokonsagi foka a kézeli és tavoli vérrokonsagi fokok hataran van. Az
M. Garda nagycsaladi ag 55 elemi csaladot foglal magaban, és ebb6l 7 esetben
allapithaté meg izonémia; minden esetben Garda izonomia all fenn. Az izo-
némia gyakorisaga a 6 nemzedék soran csokkend tendenciat mutat (12. tab-
lazat).

12, tablazat

Izonémia gyakorisdg az M. Garda nagycsaladi 4g hat nemzedékében
Table 12. Isonymy in six successive generations of the M. Garda family line

Nemzedék Pirok szima Izoném pérok Isonymous pairs
Generation Number of pairs
N | %
L W 1 100,0
II. 8 3 37,5
II1. 23 2 8,7
Iv. 21 1 ,8
¥ 2 - —
b4 12 — - —
Osszesen Sum total 55 7

Az izonémia gyakorisidg csékkenése a népesség novekedésének és az elmilt
évtizedek soran tortént jelentds exogém jellegli parvalasztasoknak, azaz be-
héizasodasoknak a kévetkezménye. Az izonémia vizsgalat soran az 55 elemi
csalad 2 generaciéra felmend rokoni kapcsolataiban kifejezett izonémiat —
azaz, hogy egy pedigrében 6 vagy annal tbb izonom csaladnév forduljon el6
— 6 (10,99,) esetben allapitottam meg. Az M. Garda subpopuldcié az egész
tirricsei populdciéhoz hasonléan relative endogim, azaz félig nyitott jellegii.

Az M. Garda nagycsalad vizsgalata csak egy része annak a vizsgalat soro-
zatnak, melynek soran a Garda, Sebestyén, Rapolthy nagycsaladi agaknak
és a betelepiilt secunder népességnek genetikai struktirajat és annak valtoza-
sat igyekszem vizsgalni.
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Gsszefoglalés

A szerz6 egy kelet-magyarorszagi relativ endogam populacié, Turricse
(Szabolcs-Szatmar megye) Garda nevii nagycsaladi aganak sero-antropolégiai
elemzését végezte. Az M. Garda L. és P. Garda J. hat genericiét (210 egyént)
magaban foglalé rekonstruilt pedigrejének 85 egyénére vonatkozéan ABO
vércsoport fenotipust hatarozott meg. Vizsgalata kiterjedt a korabban mar
elhalt, ill. el nem érhetd, a pedigrebe tartozé egyének (33°) genotipusdnak meg-
hatédrozasara. A Hardy—Weinberg-szabaly figyelembevételével generaciérél
generaciora dolgozta ki a génfrekvencia valtozasat.

Az M. Garda-ag leszirmazottainak génfrekvencia-valtozasat vizsgilva meg-
allapitotta, hogy a géngyakorisagok nemzedékrsl nemzedékre valtoznak, és az
eltérések mind nagyobbak a kiindulési értékhez képest.

A géngyakorisag valtozasaban legjelentsebb lehet a differencialis termé-
kenységhdl és halandésaghél eredd szelekcié, valamint a gén drift.

*

(A Magyar Biolégiai Tdrsasidg Embertani Szakosztdlydnak 1973. november 19-i szakiilésén
elhangzott eldadds; kozlésre beérkezett 1974. oktéber 24-én.)
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EXAMINATION OF THE CHANGES IN GENE FREQUENCY IN SIX GENERATIONS
OF A LINE OF A FAMILY (M. GARDA) IN A POPULATION OF EASTERN HUNGARY
(TURRICSE)

by Erzsébet Balogh

(Summary)

The author performed sero-anthropological analysis in a line of a family named Garda of a
relative endogamous population of Eastern Hungary (Tirricse, Szaboles-Szatmér county).
For 85 individuals of the reconstructed pedigree of the clans L. M. Garda and J. P. Garde
including six generations (210 persons) she determined the ABO blood-group phenotypes.
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Her examinations also covered the determination of the phenotypes of earlier deceased or not
attainable individuals (33’) belonging into the pedigree. Keeping in view Hardy-Weinberg’s
rule, she surveyed the changes in gene frequency from generation to generation.

Examining the changes in gene frequency of the descendants of the M. Garda line, she
found that gene frequencies changed from generation to generation, and the differences were
all greater than the starting value.

In the change of gene frequency the greatest importance may be attached to selection
resulting from differential fertility and mortality, as well as to gene drift.
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