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7. Elméleti biofizika
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Régi addssdgabdl torlesztett a Magyar Biofi-
zikai Térsasdg azzal, hogy férumot biztositott
az elméleti biofizika miivel8inek. Elképzelhe-
t6, hogy a magyar elméleti biofizikusok nin-
csenek megfeleléen képviselve a kiilonbozd
programokat meghatdrozé testiiletekben,
munkdik ezért keriilnek ritkdbban ldtokorbe,
mint azt tevékenységiik nemzetkézi vissz-
hangja indokolnd. Ezért 6rvendetes, hogy ezt
aszekciot, a szervezdk dicséretes bolesességgel
megtartott kdzvéleménykutatdsa eredménye-
ként felvették a programba. A szekciéban 6t
el6ad6tdl hallhatunk egy-egy jo eléaddst.
Jobb jelz6t azért nem haszndlunk, mert mi,
tarselnokok is az eléaddk kozote voltunk. Az
el6addsok tematikailag elég tavol dlltak egy-
mdstdl, igy az adott tudomanyrteriilet jelents
részébe engedtek bepillantast. A kovetkezdk-
rél hallottunk:

Azelsd, Fehérjeszerkezetek bioinformatikai
é statisgtikus fizikai vizsgdlata cimi dttekine
eléad4sdban Simon Istvdn beszdmolt az adott
teriileten az elmult évtizedekben elért ered-
ményekrél, beleértve sajdt csoportjdnak ered-
ményeit is.

A masodik eléaddsban, amit az eldadé,
Derényi Imre, munkatdrsaval, Szoll6si Ger-
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gely Janossal jegyzett A nik kockdzata az ds-
sejtek osztoddsi szdmdnak tiikrében cimmel,
egyrészt kritikai elemzést adott Christian
Tomasetti és Bert Vogelstein nemrég megje-
lent és nagy vihart kavart Science-cikkérdl
(2015), majd sajét munkdjukra térve rdmuta-
tott, hogy a rik elleni védekezés az evolticids
hajtéereje a szoveti megtjulds hierarchikus
szervezbdésének.

Aharmadik el6adé Ferenczy Gydrgy volt,
aki Kellermayer Mikléssal kizosen végzett
kutatdsairdl szdimolt be a Fibronektin és im-
munoglobulin domének erdvezérelt szerkezet-
vdltozdsai: atomi mechanizmusok dsszehason-
litd vizgsgilata cim( eléadisdban. Kellermayer
Miklés két évtizede vizsgdlja a multidomén
titin 6ridssmolekula kiilonboz6 doménjeinek
mechanikai, folding és unfolding sajétossigait.
Ennek a nagyivi munkdnak akeudlis ered-
ményeird| szolt az eléadis.

A negyedikként el6adé Vass Imre volr, aki
Sass Ldszl6val és Dedk Zsuzsanndval készitett
munkdjukrél szimolt be Fotoszintetikus elekt-
rontransgport folyamatok in silico modellezése
cimmel. A munka eredményeként egy sok-
oldaltian hasznosithaté modellezési platfor-
mot hoztak létre a cianobakteridlis elektron-
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transzport vizsgdlatdra és a biotizemanyag-
el6dllitds optimalizalasira, ami alkalmas 77
silico fotoszintézis kisérletek végzésére.

Végiil, 6t6dik el6adoként Hegedis Tamis,
egy Szoll6si Daniellel, Erdei Aronnal és
Gyimesi Gergellyel egytitt végzett munkardl
Az aril-hidrokarbon receptor (AhR) drogfelis-
merésének in silico jellemzése cimmel szimolt
be. Csoportjuk érdeklédésének kézpontjd-
ban azok a szerkezeti és dinamikai tulajdon-
sdgok dllnak, amelyek képessé teszik bizonyos
fehérjék (példaul: multidrog transzporterek,
metabolikus enzimek és ligandfiiggd transz-

kripciés faktorok) széleskort ligand-, illetve
szubsztratfelismerését. Eredményeik arra
utalnak, hogy nem egyediil a kotdzseb felelSs
az idegennek mindsiilé mérgez6 anyagok
vagy gyogyszermolekuldk és a sejt sajdt ve-
gytiletei kozotd kiilonbségtételért, hanem a
kotézsebhez vezetd Gtvonal is kritikus szere-
pet jétszik a felismerd folyamatban.

Az el6ad6k koziil Derényi Imrét felkértiik

egy cikk megirisdra.
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